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Projet Mutimage UCA

Infrastructure partagée pour la gestion
mutualisée des images en sciences de la vie
au sein de PUniversité Cote d’Azur

® Plateforme Microscopie Imagerie Cote d’Azur (MICA)

® Obijectif : faciliter la gestion, le partage et l'analyse des images
en biologie sur la communaute des sciences de la vie de

I'Universite Cote d’Azur (UCA)
® Besoin :une solution de gestion/stockage evolutive

*  Avec une interface web
*  Avec la possibilite d’attacher des environnements d’analyse d’images

http://unice.fr/plateformes/mica

o) .
$2 b AG IFB, 26/11/2020, chacun chez soi mais I'IFB pour tous 2



Les étapes cles
- Tt . UNIVERSITE

COTE D'’AZUR

. UCA e Opening the database for all teams

WTIATYE DRI

2019

le

Pilots teams & omero referents

Relocation of the Clowd IFB - Online speed tests
Migration of the LBDV database to IFB

Validation of all options
Omero, IFB, Support staff

e+ OMERO

P o 1
orm o ' ‘< . >
Tests of u:vuqo .:n':l’yu\ scripts ’ . . ’ '

Database update

Omero public account \ -’
MAL-OCT o g
2018 e
AVRIL -
201 8 Storage. Software and Hardware

Database Administrator 2018

Support documents - Recruitment of pilots team
Training - Database tests - Website

/

Credits : S.Ben Aicha - F. Bekkouche - R. Arkowitz - F. Brau



~ Organisationfonctionnelle

COTE D'AZUR

& Blanchet

& INSTITUT DE LAMER

DE VILLEFRANCHE

| E. Debreuve

Manage groups and users access

o) . ’ . .y/ ;'.

LA Vo S TIRO %M ‘NP H EME
x R 4320 cf-"‘)_' o "‘;‘; - —e - "“‘°*““"'"»~»‘q"3

N\ ‘\/ GROE%D:EHClﬁ U <o

~a 7B institut Valrose 4
t@/ @ Bl ol ogl e V!)ENVISLMEDELAMER




Serveur OMERO MICA

https://bioimage.france-bioinformatique.fr/omero

Service OMERO @ IFB

® Site ifb-core-cloud

® Machine virtuelle (VM)
*x 8 vCPU |6 Go RAM
* initialement 4 vCPU 8 Go RAM

Donneées

® Stockage sécurisé + snapshots

® |5 To (taille evolutive en fonction des
besoins)

Usage (11-2020)
® /To,+/0k images
® 395 utilisateurs

VM serveur

48 vCPU
234 Go RAM

8VCPU o
16 Go RAM

S O

Search Metadata
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Plan de Gestion des Donnees

Bioimagerie - Plateforme MICA

Plan de gestion de données créé a l'aide de DMP OPIDoR

Créateurs du PGD : Frédéric BRAU, christophe.blanchet@france-bioinformatique.fr, faisal
bekkouche

Affiliation du créateur principal : CNRS

Modeéle du PGD : Horizon 2020 FAIR DMP (anglais)
Derniere modification du PGD : 11/09/2020
Financeur : Université Cote d'Azur

Numeéro de subvention : Mutimage UCA

Résumé du projet :

Le projet Mutimage UCA soutenu par |' Académie 4 de I'ldex UCA JEDI, est de proposer a
I'ensemble de la communauté en sciences de la vie de I'Université Cote d'Azur (UCA) un
outil cadrant les processus de gestion des images et donnant un acces aux ressources de
facon complétement délocalisée. Cet outil congu pour le partage des images permettra
aussi a la communauté locale de bénéficier plus largement des outils d'analyse d'image
développés sur la plateforme MICA. Le projet s'appuie sur une base de données OMERO
installée et gérée pour la partie hardware en partenariat avec I'Institut Francais de
BiolInformatique.

Chercheur Principal : Frédéric BRAU

Contact pour les Données : Frédéric BRAU
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Traitement des images dans OMERDO...
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... et dans une VM

Image AnaIySIS | UNIVERSITE
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Appliances Cloud Bioimagerie

)n Biosphere

N0 myvVM  DATA Support ~

E RAINBIO - APPLIANCES BIOINFORMATIQUES DANS LE CLOUD

Catalogue des appliances bioinformatiques dans le cloud, filtrez-les en utilisant les termes présents dans I'ontologie EDAM, ou en langage naturel.

App Store (40) | Appliances | Outils | Topics i
piomics T— somos -
£+ AskOmics £ HMMER, Insygth, SGE - £¥ Bureau virtuel, Icy, Imag £ bioconda, cwitool, Dock £ bioconda, bowtie2, Fast £+ Ansibl
GridEngine, Ubuntu, Web i eJ-Fiji, X2Go, XFCE er, Nextflow, Snakemake QC, Snakemake er
> | 4 > > > >
¥ Data integraﬁon an W Protein folds and structural do L Informatics, Data visu L Informatics, Bioinformatic L 3 Bioinformatics, Genomics, W Inform
A S T R R L S mains, Sequencega rison, SRR FAl SR A = Workflowe Mapping, Sequence alignment, s

+

e sz

£¥ Bureau virtuel, Cytoscap £* Ansible, bioconda, Dock £* Ansible, bioconda, Dock £ Bioconductor, DESeq2, £+ Anvi'o £ MMse
e, X2Go, XFCE er er DRomics, R - base, Shiny udio, R -
> > > > > >
W Bioinformatics, Data vi W Bioinformatics, Informatic W Bioinformatics, Informatic W Bioinformatics, Computati ¥ Genomics, Omics, Metag W Data
atialication Molectilar s s onal biology, Data management SRS S Tonfe g A L o 0 4 ein e
EBAME19-meta3C formation_CIRI formation LBBE-NGS 2019 m Galaxy-bilille-DNA Genopole20
£* bioPython, Matplotlib, N £¥ DESeq2, FastQC, HISAT ¥ ABySS, BEDTools, Bioc £ bioconda, Docker, Gala £+ BAMtools, bandage, bcf £+ beftoc
umpy, pandas, pysam, Sci 2, RStudio, Timmomatic onductor, BUSCO, FastQC Xy portal tools_view, BEDTools, BLA A, Canva
> > > > > >
L Y Phylogenetics, Popu|ati0 L 3 Transcriptomics, Wh W Bioinformatics, Computatio W Informatics, Bicinformati W Data management, Sequence W sne, D
A R i e Nata © nal biology, Data management, - Comnarative ﬁcnr\o allaniment. ChiP-sea. GOINDA ment. Inf
Genopole2019 Stats integron_finder Jupyter Kissplice-training LBMC Unix 2020 m
¥ DESeq2, RStudio, R - ti £+ HMMER, Infernal, prodi £* Julia, Jupyter, R - base £ Bioconductor, KisSplice, £ ete3, .
dyverse, Web interface gal STAR
> > > > > >
W Transcriptomics, D © Protein folds and structural do % Computer science, Math W Bioinformatics, Computatio  J ¥ Math
AN S R iy L R K Ab mains, Sequence comnarisono B T e T nal biology, Data mananemento OISR
Mondrian NGSgenotyp NMRProcFlow PlaScope RStudio Server m
£* Mondrian, R - base, Shi £* bioPython, bowtie2, c3 £+ NMRProcFlow £ Centrifuge, PlaScope, S ¥ Bioconductor, HDF5, R £+ SGE -
ny 3, ete3, FastQC, Matplgfiib, PAdes - base, RStudio, Web interf tu
> > > > > >
W Data archi#~nten . ¥ Metabolomics L 3 Metagenomlcs Seque W Mathematics, Bioinfor W Inform
mrrmeahienies A ~s Aarmahrales matice. Computat al h A
(+) L+

jupyter
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#’\ILQ AG IFB, 26/11/2020, chacun chez soi mais I'lFB pou: .u'w
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christophe.blanchet@cnrs.fr (Local)
O L . L
Appliance Bioimage &
m
&, Exporter en md
Description Outils
Fiji is a distribution of ImageJ which includes many useful plugins contributed by the Bureau vi ‘él Icy ImageJ-Fiji X&5o0 XFCE
community. O MR, T
The IFB appliance also includes fae OMERO plugins. 0s Ubuntu 18.04
lcy is an open community platform for bioimag atics. Recette de I'app (git)  https://gitlab.in2p3.fr/ifb-biosphere/apps
You will need to connect with a remote desktop client like X2Go (see the Biosphére de bas Ubtntts 18,04 Deekd
online documentation). An application launcher will be available on the user App e untu 18.6¢ Desklop
graphical desktop.
Caractéristiques
Domaines associés L * 24
Version latest
Créé.e 20 avril 2020 09:26
Derniére mise a jour 25 novembre 2020 15:26
Clouds exclus @
Computer science O ® Data visualisa
Temps moyen de
déploiement jour semaine mois année
(hh:mm:ss) précédent précédente précédent précédente
Global - - 00:13:50 00:13:16
Crédits
Contact Support Cloud IFB
Topic O i
Développeurs Christophe Blanchet IFB-core
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Perspective : Deconvolution d’'Images

Deéploiement de la deconvolution d’images
pour Pensemble des laboratoires du LabeXx
Signalife
® |ogiciel de traitement : Huygens Core (administre par I'lFB)
® Interface web Huygens Remote Manager - HRM (administre
par I'I[FB)
® Financement Labex SIGNALIFE

* Licence serveur (option GPU)
*x Mises a jour
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Conclusions

OMERO MICA

® Service de partage d'images OMERO Ogr0eee <o
*  Web, sécurisé, résilient M | c A
*  Plugins (Figure, iViewer...) @WOF oo
® Deéploiement cloud IFB MICROSCOPIE
* VM serveur OMERO IMAGERIE
*x VMs d’analyse des images (Image]-Fiji, Jupyter...) COTED'AZUR
® Plan de gestion des donnees - DMP

® Projet Pilote - My EMBRC Image -

® Configurations OMERO automatisees + Sl S

(coll. EMBRC-FR, FBI, IFB) e o EMBRC
environnements de test OMEé‘,O ')_f:?' ifb
::::::::::::::::vé[gk::“‘%ccmapg

Perspectives oy
® Nouvelles instances dédiees (e.g. EMBRC-FR) e —

® Deconvolution d’'images Huygens Core g
® ConnexionVMs cloud a d’autres serveurs :555555555555".55555};{@
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