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A1.4 — Objectifs

m Un catalogue pour promouvoir la visibilité et 'accessibilité des ressources bioinformatiques de la
communaute.

m Types de ressources couverts

Outils logiciels

Bases de données

Organisations (plateformes, laboratoires, ...)
Personnes et expertises

Formations et matériels de formation

Et beaucoup d'autres
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m  Synchronisé avec I'ensemble des catalogues, registres et référentiels internationaux

Par exemple:
o Outils: bio.tools
o Formations: TeSS
2 Workflows: WorkflowHub
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https://bio.tools/
https://tess.elixir-europe.org/
https://workflowhub.eu/

A1.4 — Architecture
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A1.4 — Data import
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A1.4— REST API

e ————— Toutes les données sont accessibles sur:

https://catalogue.france-bioinformatique.fr/api/

Bioinformatics Team Instance

Handles creating, reading and updating bicinformatics teams.

Ressources accessibles par biotools|D ou numéro:
https://catalogue.france-bioinformatique.fr/api/tool/aria/

HTTP 200 OK
Allow: GET, BUT, PAT

https://catalogue.france-bioinformatique.fr/api/tool/221
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https://catalogue.france-bioinformatique.fr/api/
https://catalogue.france-bioinformatique.fr/api/tool/aria/
https://catalogue.france-bioinformatique.fr/api/tool/221

A1.4 — Swaqqger Ul

https://catalogue.france-bioinformatique.fr/swagger-ui/

Your Project €92 @®

Jopenapi | IR ¥ v Wavsvaavy s |

API for all things ... | IS /2pi/bioinformaticstean/

|IEE /apisbioinfornaticstean/{nane}/

Handles creating, reading and updating bioinformatics teams.
default v
‘ Suramatis =
/api/tool/{id}/ ‘ —
Name Description
. < name * eoures
/api/tool/{biotoolsID}/ ‘ o ame of e team
poth)
ABIMS
/api/bioinformaticsteam/ ‘ search
sirisg A search term.
. )
/api/bioinformaticsteam/{name}/ ‘ el e,
. e s [ Bear | Clear
/api/certification/ ‘
‘ Responses

/api/certification/{id}/ ‘

Curl

/api/community/ ‘ S

https: //catalogue. france-bioinforsatique. fr/api/bioin

/api/community/{name}/

‘ Server response

Code Details

200 Response body

/api/computingfacility/ ‘

/api/computingfacility/{name}/ ‘

/api/elixirplatform/ ‘

/api/elixirplatform/{name}/ ‘

1

‘publications”: [1,

certifications”: [
A
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https://catalogue.france-bioinformatique.fr/swagger-ui/

A1.4 — Data curation

Py —————— Toutes les données sont modifiables via I'api:
Bioinformatics Team Instance https://catalogue.france-biocinformatique.fr/api/

Handles creating, reading and updating bicinformatics teams.

...mais aussi via l'interface d’administration de django:
https://catalogue.france-biocinformatique.fr/admin/

Django administration . . . . R
TR e i La gestions des droits et permission repose sur le méme
TE— systéme : aprés authentification, ce que vous pouvez
faire via I'api vous pouvez le faire dans l'interface
d’admin, et vice et versa.

Logo url:

Fields: Biologie, Agro-alimentaire, Environnement

Keywords de gé et ipf , Données, Métagé i
transfert de données, Cluster, Alignements de lectures sur des génomes, Protéomique, Algorith
données de séquengage NGS, Analyse de sequences Ecologie mlcroblenne Analyse de second
d'homologie/orthologie, Analyse de variants, des genom
lets, Analyse de gé PP de 3 iple) de séquer
données et systémes d' |nforma!|ons

1 EDAM ontology scope) describing the team

User profile:

Name MIGALE
Name of the

Description:

La plate-forme MIGALE a une interaction privilégiée avec I'équipe StatinfOmics de | ‘unité MalA(
compétences de cette équipe sont les statistiques appliquées a I'analyse des données « omiqui
particulier :
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https://catalogue.france-bioinformatique.fr/api/
https://catalogue.france-bioinformatique.fr/api/

A1.4 — Développements futurs

Développements techniques:
- Tools Platform Ecosystem

- Format de données “FAIR” accessible depuis I'API Rest (JSON-LD)

Mise a disposition de portails spécifiques basés sur le framework fourni par le catalogue:
- COVID-19

- Antibiorésistance e a— & R Q@ BIOCONTAINERS
- ...etvous?;) , Q

WorkflowHub s b e =

$ Srusm Qomoen.,  @goosemsos BE Metadata & APl Framework

I Testing Workflow System Containers
%&B L & nec‘flow
OPENEBENCH Life Mén;:cr - Galaxy fi 5(.,11’101\

docker
{ O cithub T Galaxy] JBloconduClOr Odebnan med

nf-core BIOCONDA
Workflow Repos Tool Packages
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A1.4 — Conclusion

Merci Contactez-nous!

- Bryan Brancotte
- Guillaume Charbonnier
- Alban Gaignard

Sur Github (issues):
https://github.com/IFB-ElixirFr/ifbcat

- Nicolas Geysse Par email (trés bient6t disponible):
- Thomas Rosnet contact-catalogue@groupes.france-bioinfor
- Hervé Ménager matique.fr

- Jacques van Helden _
Sur le serveur communautaire de I'lFB:

- Jon Ison https://community.france-bioinformatique.fr/

- Laurent Bouri
- lvan Moszer
- Sylvain Milanesi
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https://github.com/IFB-ElixirFr/ifbcat
mailto:contact-catalogue@groupes.france-bioinformatique.fr
mailto:contact-catalogue@groupes.france-bioinformatique.fr
https://community.france-bioinformatique.fr/

